
#Mon Jun 30 13:02:04 2008: HapMap genotype data dump, SNPs genotyped in population CEU on 
Chr19:11061131..11105489
#For details on file format, see http://www.hapmap.org/genotypes/
rs# alleles chrom pos strand assembly# center protLSID assayLSID panelLSID QCcode NA06985 
NA06991 NA06993 NA06994 NA07000 NA07019 NA07022 NA07029 NA07034 NA07048 NA07055 NA07056 
NA07345 NA07348 NA07357 NA10830 NA10831 NA10835 NA10838 NA10839 NA10846 NA10847 NA10851 
NA10854 NA10855 NA10856 NA10857 NA10859 NA10860 NA10861 NA10863 NA11829 NA11830 NA11831 
NA11832 NA11839 NA11840 NA11881 NA11882 NA11992 NA11993 NA11994 NA11995 NA12003 NA12004 
NA12005 NA12006 NA12043 NA12044 NA12056 NA12057 NA12144 NA12145 NA12146 NA12154 NA12155 
NA12156 NA12234 NA12236 NA12239 NA12248 NA12249 NA12264 NA12707 NA12716 NA12717 NA12740 
NA12750 NA12751 NA12752 NA12753 NA12760 NA12761 NA12762 NA12763 NA12801 NA12802 NA12812 
NA12813 NA12814 NA12815 NA12864 NA12865 NA12872 NA12873 NA12874 NA12875 NA12878 NA12891 
NA12892 
rs5931 C/G Chr19 11061228 + ncbi_B35 imsut-riken urn:LSID:imsut-
riken.hapmap.org:Protocol:genotyping:1 urn:lsid:imsut-riken.hapmap.org:Assay:5931:1 
urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-trios:1 QC+ GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG NN GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG
rs12981050 C/T Chr19 11061412 + ncbi_B35 perlegen 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Protocol:Genotyping_1.0.0:2 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Assay:25770.5019412:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ NN CC CC CC CC CC CC CC NN CT CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CT CC CC 
CC CC CC CC CC CC CC CC CC NN CC CC CC CC NN CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC 
CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC NN CC CC CC CT CC CC CT CC CC 
CC CC CC CC
rs4507018 A/T Chr19 11061417 + ncbi_B35 imsut-riken urn:lsid:imsut-
riken.hapmap.org:Protocol:genotyping:1 urn:lsid:imsut-riken.hapmap.org:Assay:4507018:1 
urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-trios:1 QC+ TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT 
TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT 
TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT 
TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT
rs12974008 C/G Chr19 11062296 + ncbi_B35 perlegen 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Protocol:Genotyping_1.0.0:2 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Assay:25770.7378335:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC 
CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC 
CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC 
CC CC CC CC
rs4143061 C/G Chr19 11063292 - ncbi_B35 perlegen 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Protocol:Genotyping_1.0.0:2 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Assay:25770.8316124:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG
rs6511720 G/T Chr19 11063306 + ncbi_B35 perlegen 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Protocol:Genotyping_1.0.0:2 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Assay:25770.4573658:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GT TT GT GT GG GG GG GG GG NN GG GG GG GG 
GG GG GG GG GT NN GG GG GG GG GG GG GT GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GT GT 
GT TT GG GT GG GG GG GG GG GG GT GG GT GG GG GG GG GG GG GG GG GG NN GG GG GG GG GG GG GG 
GG GT GG GT
rs8104549 C/G Chr19 11063516 + ncbi_B35 imsut-riken urn:lsid:imsut-



riken.hapmap.org:Protocol:genotyping:1 urn:lsid:imsut-riken.hapmap.org:Assay:8104549:1 
urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-trios:1 QC+ GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG
rs8104576 A/G Chr19 11063569 + ncbi_B35 imsut-riken urn:lsid:imsut-
riken.hapmap.org:Protocol:genotyping:1 urn:lsid:imsut-riken.hapmap.org:Assay:8104576:1 
urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-trios:1 QC+ GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG
rs12983860 A/C Chr19 11063713 + ncbi_B35 perlegen 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Protocol:Genotyping_1.0.0:2 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Assay:25770.5698664:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC 
CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC 
CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC 
CC CC CC CC
rs8110695 A/T Chr19 11067530 + ncbi_B35 imsut-riken urn:lsid:imsut-
riken.hapmap.org:Protocol:genotyping:1 urn:lsid:imsut-riken.hapmap.org:Assay:8110695:1 
urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-trios:1 QC+ AT TT TT TT AA TT TT AT AT AT TT TT AT 
AA AT AT TT TT TT TT TT TT TT AT TT TT TT TT TT TT AT TT TT TT TT AT TT AT AT TT AT TT TT 
TT TT NN TT TT TT TT TT TT TT TT AT TT AT AA TT AT TT TT TT TT TT TT AT TT AT TT TT TT TT 
TT TT TT AT AT TT TT AT TT TT AT TT TT TT AT TT AT
rs10404864 G/T Chr19 11070761 + ncbi_B35 perlegen 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Protocol:Genotyping_1.0.0:2 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Assay:25770.6938247:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ TT TT TT TT NN TT TT TT NN TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT 
TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT 
TT NN TT TT TT TT TT TT TT NN TT TT TT TT TT TT NN TT TT NN TT TT TT TT TT NN TT TT TT TT 
TT NN TT TT
rs8111982 C/G Chr19 11071004 + ncbi_B35 perlegen 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Protocol:Genotyping_1.0.0:2 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Assay:25770.5597043:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG NN GG GG 
GG GG GG GG
rs2228671 C/T Chr19 11071912 + ncbi_B35 illumina 
urn:LSID:illumina.hapmap.org:Protocol:Infinium_genotyping_2.0.0:1 
urn:LSID:illumina.hapmap.org:Assay:H300rs2228671:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ CC CC CC CC TT CC CC CT CC CC CC CC CT TT CT CT CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC 
CC CC CC CC CT CC CC CC CC CC CC CC CT CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CT CC 
CT TT CC CT CC CC CC CC CC CC CT CC CT CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC 
CC CT CC CT
rs11671392 A/G Chr19 11073028 + ncbi_B35 perlegen 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Protocol:Genotyping_1.0.0:2 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Assay:25770.6004788:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG NN GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG
rs13306510 C/T Chr19 11074462 + ncbi_B35 affymetrix 
urn:LSID:bcm.hapmap.org:Protocol:genotype_0002:1 urn:LSID:bcm.hapmap.org:Assay:307324:1 



urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-trios:1 QC+ CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC 
CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC 
CC CC CC CC CC CC CC CC NN CC CC NN CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC 
CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC
rs2304183 C/T Chr19 11074689 - ncbi_B35 imsut-riken urn:lsid:imsut-
riken.hapmap.org:Protocol:genotyping:1 urn:lsid:imsut-riken.hapmap.org:Assay:2304183:1 
urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-trios:1 QC+ CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC 
CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC NN CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC 
CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC 
CC CC CC CC CC CC NN CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC
rs10423288 C/T Chr19 11076846 + ncbi_B35 imsut-riken urn:lsid:imsut-
riken.hapmap.org:Protocol:genotyping:1 urn:lsid:imsut-riken.hapmap.org:Assay:102493809:1 
urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-trios:1 QC+ TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT 
TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT 
TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT 
TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT
rs10417394 C/T Chr19 11077080 + ncbi_B35 imsut-riken urn:lsid:imsut-
riken.hapmap.org:Protocol:genotyping:1 urn:lsid:imsut-riken.hapmap.org:Assay:102464777:1 
urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-trios:1 QC+ CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC 
CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC 
CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC 
CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC
rs12983082 A/C Chr19 11077561 + ncbi_B35 affymetrix 
urn:LSID:affymetrix.hapmap.org:Protocol:genotype_protocol_1:2 
urn:LSID:affymetrix.hapmap.org:Assay:SNP_A-4223783:2 
urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-trios:1 QC+ AA AC AC AA AC AA AA AA AA AA AC AC AC 
AC AA AC AA CC CC AC AA CC AC AC CC AA AC CC AC AC CC AC AC AC AC CC NN AC CC AC AA AA CC 
CC CC AC AA CC AA AC CC AA AC AC AC AC AA AC CC AC AC AC NN AC AC CC CC CC AC AC AA AA CC 
AC AA AA AA AA AA AA AA AC CC AA CC CC AC AC CC AA
rs12610872 A/G Chr19 11078972 + ncbi_B35 perlegen 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Protocol:Genotyping_1.0.0:2 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Assay:25761.5021905:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG
rs13306512 C/T Chr19 11079189 + ncbi_B35 perlegen 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Protocol:Genotyping_1.0.0:2 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Assay:25761.7706193:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC 
CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC 
CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC 
CC CC CC CC
rs2569556 C/T Chr19 11079965 - ncbi_B35 perlegen 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Protocol:Genotyping_1.0.0:2 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Assay:25761.8298780:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC 
CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CT CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC 
CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC 
CC CC CC CC
rs10401667 G/T Chr19 11082556 + ncbi_B35 perlegen 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Protocol:Genotyping_1.0.0:2 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Assay:25761.5957733:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ TT TT NN TT TT TT TT TT NN TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT NN TT TT 



TT TT TT TT TT TT NN TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT 
TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT NN TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT 
TT TT TT TT
rs11669576 A/G Chr19 11083300 + ncbi_B35 imsut-riken urn:lsid:imsut-
riken.hapmap.org:Protocol:genotyping:1 urn:lsid:imsut-riken.hapmap.org:Assay:102510775:1 
urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-trios:1 QC+ AG GG GG GG GG GG GG GG AG AG GG GG GG 
GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG AG GG GG 
GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG AG GG GG GG AG GG GG AG GG GG GG GG GG GG
rs10402435 C/T Chr19 11083482 + ncbi_B35 imsut-riken urn:lsid:imsut-
riken.hapmap.org:Protocol:genotyping:1 urn:lsid:imsut-riken.hapmap.org:Assay:102392405:1 
urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-trios:1 QC+ CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC 
CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC 
CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC 
CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC
rs13306498 C/T Chr19 11084961 + ncbi_B35 perlegen 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Protocol:Genotyping_1.0.0:2 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Assay:25761.6104294:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ CC CC CC NN CC CC CC CC CC NN CC CC CC NN CC CC CC CC CC NN NN CC CC NN CC CC 
CC CC CC NN CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC NN CC CC CC CC CC 
CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC NN CC CC CC NN CC NN CC CC CC CC CC NN CC CC 
NN CC CC CC
rs1003723 C/T Chr19 11085181 + ncbi_B35 imsut-riken urn:lsid:imsut-
riken.hapmap.org:Protocol:genotyping:1 urn:lsid:imsut-riken.hapmap.org:Assay:1003723:2 
urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-trios:1 QC+ CC CT CT CC CT CC CC CC CC CC CT CT CT 
CT CC CT CC TT TT CT CC TT CT CT TT CC CT TT CT CT TT CT CT CT CT TT CC CT TT CT CC CC TT 
TT TT CT CC TT NN CT TT CC CT CT CT CT CC CT NN CT CT CT TT CT CT TT TT TT CT CT CC CC TT 
CT CC CC CC CC CC CC CC CT TT CC TT TT CT CT TT CC
rs5930 A/G Chr19 11085265 + ncbi_B35 illumina 
urn:LSID:illumina.hapmap.org:Protocol:Infinium_genotyping_2.0.0:1 
urn:LSID:illumina.hapmap.org:Assay:H300rs5930:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ AG AG GG AA GG AA AA AG GG AG AG AG AG AG AA AG AA GG GG AG AA GG AG AG GG AG 
AG GG AG AG GG GG AG AG AG GG AA GG GG AG AG AA GG GG GG AG AA GG AA AG GG AA AG AG AG AG 
AA AG GG AG AG AG GG AG AG GG GG GG AG AG AA AA GG AG AA AA GG AG AA AG AG AG GG AG GG GG 
AG AG GG AA
rs10417295 A/G Chr19 11086154 + ncbi_B35 perlegen 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Protocol:Genotyping_1.0.0:2 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Assay:25761.7778554:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG
rs5929 C/T Chr19 11087800 + ncbi_B35 perlegen 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Protocol:Genotyping_1.0.0:2 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Assay:25761.1598531:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC 
CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CT CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC 
CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC 
CC CC CC CC
rs4508523 C/T Chr19 11087944 + ncbi_B35 affymetrix 
urn:LSID:affymetrix.hapmap.org:Protocol:genotype_protocol_1:2 
urn:LSID:affymetrix.hapmap.org:Assay:SNP_A-4289824:2 
urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-trios:1 QC+ CT CC CT CC CC CC CC CC CT CT CC CC CC 
CC CC NN CC CC CC CC CC CC CC CC CC CT CC CC CC CC CC CT CC CC CC NN CC CT CC CC CT CC CC 



CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC NN CC CC CC CC CC CC CC CC CC 
CC CC CC CT CC CC CC CT CC CC CT CC CC CC CC CC CC
rs2738446 C/G Chr19 11088326 + ncbi_B35 perlegen 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Protocol:Genotyping_1.0.0:2 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Assay:25761.7226021:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ CC CG CG CC GG CC CC CG CC CC CG CG CC CC CC CG CC GG CG CG CC GG CG CG GG CC 
CG GG CG CG GG CG CG CG CG GG CC CG GG CG CC CC GG CG GG CG CC GG CC CG GG CC CG CG CG CG 
CC CG GG CG CG CG GG CG CG GG GG GG CG CG CC CC GG CG CC CC CC CC CC CC CC CG GG CC GG GG 
CG CG GG CC
rs13306499 C/T Chr19 11088484 + ncbi_B35 perlegen 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Protocol:Genotyping_1.0.0:2 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Assay:25761.5700975:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ TT TT TT TT NN TT TT TT NN TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT NN TT 
TT TT TT TT TT TT TT TT TT NN TT TT TT TT TT TT NN TT NN TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT 
TT TT TT TT NN TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT NN TT TT TT TT TT TT NN TT TT TT TT NN TT 
TT TT TT TT
rs1799898 C/T Chr19 11088554 + ncbi_B35 affymetrix 
urn:LSID:affymetrix.hapmap.org:Protocol:genotype_protocol_1:2 
urn:LSID:affymetrix.hapmap.org:Assay:SNP_A-1943845:2 
urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-trios:1 QC+ CT CT CC CT CC CT TT CT CC CC CC CC CC 
CC CT CC CC CC CC CC CC CC CT CT CC CC CT CC CC CC CC CC CC CC CT CC CT CC CC CC CC CT CC 
CC CC CC CC CC TT CT CC CC CC CT CC CC CC CC CC CC CC CT CC CC CC CC CC CC CT CT CC CT CC 
CC CT CT CC CC TT CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC
rs688 C/T Chr19 11088602 + ncbi_B35 illumina 
urn:LSID:illumina.hapmap.org:Protocol:Infinium_genotyping_2.0.0:1 
urn:LSID:illumina.hapmap.org:Assay:H300rs688:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ CC CT CT CC TT CC CC CT CC CC CT CT CC CC CC CT CC TT CT CT CC TT CT CT TT CC 
CT TT CT CT TT CT CT CT CT TT CC CT TT CT CC CC TT CT TT CT CC TT CC CT TT CC CT CT CT CT 
CC CT TT CT CT CT TT CT CT TT TT TT CT CT CC CC TT CT CC CC CC CC CC CC CC CT TT CC TT TT 
CT CT TT CC
rs2738451 A/G Chr19 11090086 + ncbi_B35 perlegen 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Protocol:Genotyping_1.0.0:2 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Assay:25761.6799342:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA 
AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA NN AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA 
AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA 
AA AA AA AA
rs2738452 A/G Chr19 11090218 + ncbi_B35 perlegen 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Protocol:Genotyping_1.0.0:2 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Assay:25761.5780049:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ AA AG AG AA NN AA AA AG AA AA AG AG AA AA AA AG AA GG AG AG AA GG NN AG GG AA 
AG NN AG AG GG AG AG AG AG GG AA AG GG AG AA NN GG AG GG AG AA GG AA AG GG AA AG AG AG NN 
AA AG GG AG NN AG GG AG AG GG GG GG AG AG AA AA GG AG AA AA AA AA AA NN AA AG GG AA GG GG 
NN AG GG AA
rs7507936 A/G Chr19 11090806 + ncbi_B35 perlegen 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Protocol:Genotyping_1.0.0:2 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Assay:25761.8288908:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG
rs2569548 A/G Chr19 11092111 - ncbi_B35 affymetrix 
urn:LSID:bcm.hapmap.org:Protocol:genotype_0002:1 urn:LSID:bcm.hapmap.org:Assay:305491:1 
urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-trios:1 QC+ GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 



GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG GG GG GG GG NN GG GG NN GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG
rs3786730 A/G Chr19 11094777 + ncbi_B35 perlegen 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Protocol:Genotyping_1.0.0:2 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Assay:25761.4180147:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG
rs7508676 C/T Chr19 11094865 + ncbi_B35 perlegen 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Protocol:Genotyping_1.0.0:2 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Assay:25761.4753326:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT 
TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT 
TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT 
TT TT TT TT
rs5927 A/G Chr19 11094941 + ncbi_B35 illumina 
urn:LSID:illumina.hapmap.org:Protocol:Golden_Gate_1.0.0:1 
urn:LSID:illumina.hapmap.org:Assay:45875:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-trios:1 
QC+ AA AG GG AA GG AG AA AG AG AG GG GG AG AG AG GG AG GG GG GG AA GG AG AG GG GG AG GG GG 
GG GG GG GG GG AG GG AG GG GG AG AG AG GG GG GG AG AG GG AA AG GG AG AG AG GG GG AG GG GG 
GG AG AG GG GG GG GG GG GG AG AG GG AG GG GG AG AG AG GG AA GG AG GG GG AG GG GG GG GG GG 
AG
rs3826808 C/T Chr19 11095294 + ncbi_B35 perlegen 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Protocol:Genotyping_1.0.0:2 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Assay:25761.7753530:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC 
CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC NN 
CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC 
CC CC CC CC
rs4804144 A/C Chr19 11097180 + ncbi_B35 perlegen 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Protocol:Genotyping_1.0.0:2 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Assay:25761.4813591:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ CC AC AC CC AA CC CC AC CC CC AC AC CC CC CC AC CC AA AC AC CC AA AC AC AA CC 
AC AA AC AC AA AC AC AC AC AA CC AC AA AC CC CC AA AC AA AC CC AA CC AC AA CC AC AC AC NN 
CC AC AA AC AC AC AA AC AC AA AC AA AC AC CC CC AA AC CC CC CC CC CC AC CC AC AA CC AA AA 
AC AC AA CC
rs2738456 C/T Chr19 11097804 + ncbi_B35 perlegen 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Protocol:Genotyping_1.0.0:2 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Assay:25761.4814220:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ TT TT CT NN TT CT TT TT TT CT CT CT CT CT CT CT CT TT CT CT NN TT TT TT TT CC 
TT TT CT CT TT CT CT CT TT TT CT CT TT TT CT CT TT CT TT TT CT NN TT TT NN CT TT TT CT NN 
CT CT TT CT TT TT TT CT CT TT TT TT TT NN CC CT TT CT CT CT TT CT TT TT CT CT TT CT TT TT 
CT CT TT CT
rs10422244 C/T Chr19 11098005 + ncbi_B35 perlegen 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Protocol:Genotyping_1.0.0:2 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Assay:25761.7480614:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT 
TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT 
TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT 
TT TT TT TT
rs2738457 A/G Chr19 11098269 + ncbi_B35 perlegen 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Protocol:Genotyping_1.0.0:2 



urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Assay:25761.5111888:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ GG GG GG GG GG AG GG GG GG AG AG AG AG AG AG AG AG GG AG AG GG GG NN GG GG AG 
GG GG AG AG GG GG AG AG GG GG AG GG GG GG AG AG GG AG GG GG AG NN GG GG NN AG GG GG AG AG 
AG AG GG AG GG GG GG AG AG GG GG GG GG GG AA AG GG AG AG AG GG AG GG GG AG AG GG AG GG GG 
AG AG GG AG
rs2569540 C/G Chr19 11099239 - ncbi_B35 perlegen 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Protocol:Genotyping_1.0.0:2 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Assay:25761.1598539:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ GG CG CC GG CC CG GG CG GG CG CC CC CG CG CG CC CG CC CC CC GG CC CG CG CC CC 
CG CC CC CC CC CC CC CC CG CC CG CC CC CG CG CG CC CC CC CG CG CC GG CG CC CG CG CG CC CC 
CG CC CC CC CG CG CC CC CC CC CG CC CG CG CC CG CC CC CG CG GG CG GG CG CG CC CC CG CC CC 
CC CC CC CC
rs2738459 A/C Chr19 11099473 + ncbi_B35 perlegen 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Protocol:Genotyping_1.0.0:2 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Assay:25761.4813767:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ AC AC AC AC AA CC CC AC AC AC AC AC CC CC CC AC AC AA AC AC NN AA AC AC AA CC 
AC NN AC AC NN AC AC AC AC AA CC AC AA AA AC CC AA AC AA AA AC NN CC AC NN AC AA AC AC AC 
AC AC AA AC AA AC AA AC AC AA AC AA AC AC CC CC AA AC CC CC AC CC CC AC AC AC NN AC AA AA 
AC AA AA AA
rs12459476 A/G Chr19 11099492 + ncbi_B35 perlegen 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Protocol:Genotyping_1.0.0:2 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Assay:25761.1598540:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ AA AG AG AA GG AA AA AG AA AA AG AG AA AA AA AG AA GG AG AG AA GG AG AG GG AA 
AG GG AG AG GG AG AG AG AG GG AA AG GG AG AA AA GG AG GG AG AA GG AA AG GG AA AG AG AG AG 
AA AG GG AG AG AG GG AG AG GG AG GG AG AG AA AA GG AG AA AA AA AA AA AG AA AG GG AA GG GG 
AG AG GG AG
rs2569538 C/T Chr19 11099548 - ncbi_B35 illumina 
urn:LSID:illumina.hapmap.org:Protocol:Infinium_genotyping_2.0.0:1 
urn:LSID:illumina.hapmap.org:Assay:H300rs2569538:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ CT CC CC CT CC CC CC CC CT CT CC CC CC CC CC CC CT CC CC CC TT CC CC CC CC CC 
CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CT CT CC CC CC CC CT CT CC CC CC CC CT CT CC CC CC 
CT CC CC CC CT CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CT CC CC CC CT CC CC CT CC CC 
CC CC CC CC
rs2738460 C/T Chr19 11099807 + ncbi_B35 perlegen 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Protocol:Genotyping_1.0.0:2 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Assay:25761.4814221:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ CC CC CC CC CC CT CC CC CC CT CT CT CT CT CT CT CT CC CT CT CC CC CC CC CC TT 
CC CC CT CT CC CC CT CT CC CC CT CC CC CC CT CT CC CT CC CC CT CC CC CC CC CT CC CC CT CT 
CT CT CC CT CC CC CC CT CT CC CC CC CC CC TT CT CC CT CT CT CC TT CC CC CT CT CC CT CC CC 
CT CT CC CT
rs13306501 A/G Chr19 11099808 + ncbi_B35 perlegen 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Protocol:Genotyping_1.0.0:2 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Assay:25761.5518633:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ GG GG AG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG AA 
GG GG GG GG GG AG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG
rs2304182 C/T Chr19 11099877 - ncbi_B35 imsut-riken urn:lsid:imsut-
riken.hapmap.org:Protocol:genotyping:1 urn:lsid:imsut-riken.hapmap.org:Assay:2304182:1 
urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-trios:1 QC+ CC CC CT CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC 
CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CT CC NN CC CC CC CT CC CC CC CC CC CT CC CC CC CC CC 
CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC 
CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC
rs2304181 A/G Chr19 11099975 - ncbi_B35 perlegen 



urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Protocol:Genotyping_1.0.0:2 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Assay:25761.1598541:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ GG GG AG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG NN 
GG GG GG GG GG AG GG GG GG GG GG NN GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG
rs2569537 C/T Chr19 11101053 - ncbi_B35 illumina 
urn:LSID:illumina.hapmap.org:Protocol:Infinium_genotyping_2.0.0:1 
urn:LSID:illumina.hapmap.org:Assay:H300rs2569537:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ CC CC CC CC CC CT CC CC CC CT CT CT CT CT CT CT CT CC CT CT CC CC CC CC CC CT 
CC CC CT CT CC CC CT CT CC CC CT CC CC CC CT CT CC CT CC CC CT CC CC CC CC CT CC CC CT CT 
CT CT CC CT CC CC CC CT CT CC CC CC CC CC TT CT CC CT CT CT CC CT CC CC CT CT CC CT CC CC 
CT CT CC CT
rs12610626 A/G Chr19 11101112 + ncbi_B35 perlegen 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Protocol:Genotyping_1.0.0:2 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Assay:25761.6060444:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG
rs5928 A/G Chr19 11101240 + ncbi_B35 sanger 
urn:lsid:illumina.hapmap.org:Protocol:Golden_Gate_1.0.0:1 
urn:lsid:sanger.hapmap.org:Assay:4246445:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-trios:1 
QC+ GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG
rs2738462 A/T Chr19 11102390 + ncbi_B35 perlegen 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Protocol:Genotyping_1.0.0:2 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Assay:25761.7402327:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT 
TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT 
TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT TT 
TT TT TT TT
rs2738463 A/G Chr19 11102569 + ncbi_B35 perlegen 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Protocol:Genotyping_1.0.0:2 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Assay:25761.6309702:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA NN 
AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA 
AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA AA 
AA AA AA AA
rs2116899 C/T Chr19 11102780 - ncbi_B35 perlegen 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Protocol:Genotyping_1.0.0:2 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Assay:25761.4813769:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ CC CC CC CC CC CT CC CC CC CT NN CT NN NN CT CT CT CC CT CT CC CC CC CC CC NN 
CC NN NN CT CC CC CT CT CC CC CT CC CC CC NN CT CC CT CC CC CT CC CC CC CC CT CC CC CT CT 
CT CT CC CT CC CC CC CT NN CC CC CC CC CC TT NN CC CT CT CT CC CT CC CC NN CT CC NN CC CC 
CT NN CC NN
rs2116897 C/T Chr19 11102877 - ncbi_B35 perlegen 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Protocol:Genotyping_1.0.0:2 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Assay:25761.1598545:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ CC CC CC CC CC CT CC CC CC CT CT CT CT CT CT CT CT CC CT CT CC CC CC CC CC CT 
CC CC CT CT CC CC CT CT CC CC CT CC CC CC CT CT CC CT CC CC CT CC CC CC CC CT CC CC CT CT 
CT CT CC CT CC CC CC CT CT CC CC CC CC CC TT CT CC CT CT CT CC CT CC CC CT CT CC CT CC CC 



CT CT CC CT
rs6413503 A/G Chr19 11102904 + ncbi_B35 perlegen 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Protocol:Genotyping_1.0.0:2 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Assay:25761.4813770:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ GG GG GG GG GG GG GG GG AG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG AG AG GG AG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG
rs6413504 A/G Chr19 11102915 + ncbi_B35 perlegen 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Protocol:Genotyping_1.0.0:2 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Assay:25761.1598546:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ AA AG GG AA GG AA AA AG AA AA AG AG AA AA AA AG AA GG AG AG AA GG AG AG GG AG 
AG GG AG AG GG GG AG AG AG GG AA AG GG AG AA AA GG AG GG AG AA GG AA AG GG AA AG AG AG AG 
AA AG GG AG AG AG GG AG AG GG AG GG AG AG AA AA GG AG AA AA AA AA AA AG AA AG GG AA GG GG 
AG AG GG AG
rs13306505 C/T Chr19 11102988 + ncbi_B35 perlegen 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Protocol:Genotyping_1.0.0:2 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Assay:25761.6432554:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC 
CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC NN CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC 
CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC 
CC CC CC CC
rs14158 A/G Chr19 11103044 + ncbi_B35 illumina 
urn:LSID:illumina.hapmap.org:Protocol:Infinium_genotyping_1.0.0:1 
urn:LSID:illumina.hapmap.org:Assay:H1rs14158:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ GG GG GG GG GG AG GG GG GG AG AG AG AG AG AG AG AG GG AG AG GG GG GG GG GG AG 
GG GG AG AG GG GG AG AG GG GG AG GG GG GG AG AG GG AG GG GG AG GG GG GG GG AG GG GG AG AG 
NN AG GG AG GG GG GG AG AG GG GG GG GG GG NN NN GG AG AG AG GG AG GG GG AG AG GG AG GG GG 
AG AG GG AG
rs3826810 A/G Chr19 11103133 + ncbi_B35 perlegen 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Protocol:Genotyping_1.0.0:2 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Assay:25761.4248957:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ GG GG AG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG AG 
GG GG GG GG GG AG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG
rs2738464 C/G Chr19 11103307 + ncbi_B35 perlegen 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Protocol:Genotyping_1.0.0:2 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Assay:25761.4496580:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ CG CC CC CG CC CC CC CC CG CG CC CC CC CC CC CC CG CC CC CC GG CC CC CC CC CC 
CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CG CC CG CG CC CC CC CC CG CG CC CC CC CC CG CG CC CC CC 
CG CC CC CC CG CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CG CC CC CC CG CC CC CG CC CC 
CC CC CC CC
rs13306508 A/G Chr19 11103370 + ncbi_B35 perlegen 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Protocol:Genotyping_1.0.0:2 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Assay:25761.5700976:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG
rs2738465 A/G Chr19 11103496 + ncbi_B35 perlegen 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Protocol:Genotyping_1.0.0:2 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Assay:25761.4652805:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ GG GG AG GG GG AG GG GG GG AG AG AG AG AG AG AG AG GG AG AG GG GG GG GG GG AA 



GG GG AG AG GG AG AG AG GG GG AG GG GG GG AG AG GG AG GG GG AG GG GG GG GG AG GG GG AG AG 
AG AG GG AG GG GG GG AG AG GG GG GG GG GG AA AG GG AG AG AG GG AG GG GG AG AG GG AG GG GG 
AG AG GG AG
rs1433099 A/G Chr19 11103658 - ncbi_B35 illumina 
urn:LSID:illumina.hapmap.org:Protocol:Infinium_genotyping_2.0.0:1 
urn:LSID:illumina.hapmap.org:Assay:H300rs1433099:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ AA AG GG AA GG AG AA AG AA AG GG GG AG AG AG GG AG GG GG GG AA GG AG AG GG GG 
AG GG GG GG GG GG GG GG AG GG AG AG GG AG AG AG GG GG GG AG AG GG AA AG GG AG AG AG GG GG 
AG GG GG GG AG AG GG GG GG GG AG GG AG AG GG AG GG GG AG AG AA AG AA AG AG GG GG AG GG GG 
GG GG GG GG
rs2738466 A/G Chr19 11103765 + ncbi_B35 illumina 
urn:LSID:illumina.hapmap.org:Protocol:Infinium_genotyping_1.0.0:1 
urn:LSID:illumina.hapmap.org:Assay:H1rs2738466:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ AA AA AA AA AA AG AA AA AA AG AG AG AG AG AG AG AG AA AG AG AA AA AA AA AA AG 
AA AA AG AG AA AA AG AG AA AA AG AA AA AA AG AG AA AG AA AA AG AA AA AA AA AG AA AA AG AG 
NN AG AA AG AA AA AA AG AG AA AA AA AA AA NN NN AA AG AG AG AA AG AA AA AG AG AA AG AA AA 
AG AG AA AG
rs10409044 C/G Chr19 11103974 + ncbi_B35 perlegen 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Protocol:Genotyping_1.0.0:2 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Assay:25761.5326002:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG GG 
GG GG GG GG
rs8108932 C/T Chr19 11104952 + ncbi_B35 perlegen 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Protocol:Genotyping_1.0.0:2 
urn:lsid:perlegen.hapmap.org:Assay:25761.5918827:1 urn:lsid:dcc.hapmap.org:Panel:CEPH-30-
trios:1 QC+ CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC 
CC CC CC CC CC CC CC CC CC NN CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC 
CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC CC 
CC CC CC CC


